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CO2浓度升高对土壤碳降解酶活性和有机碳的影响
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摘要:二氧化碳( CO2 ) 浓度的升高影响了土壤微生物过程，微生物分泌的胞外酶又会介导土壤生物化学反应，从而影响土壤碳

循环。然而，当前尚不清楚当 CO2浓度升高时，土壤胞外酶中的碳降解酶活性和土壤碳含量将如何变化。基于 2002—2021 年

全球野外实验数据，通过整合分析法探讨了 CO2浓度升高对酶活性和土壤有机碳的影响，并进一步分析了酶活性变化与土壤有

机碳之间的关系。结果表明: ( 1) CO2浓度升高使纤维素酶和木质素酶的活性分别提高了 12．51%和 9．88%，有机碳含量增加了
8．04%。( 2) 有机碳含量变化与木质素酶活性变化呈现正相关( P＜0．01) ，但与纤维素酶活性变化无显著相关。( 3) 模型选择分

析表明，实验方法显著影响两种酶的活性，特别是 FACE实验。此外，土壤有机氮含量和年均降雨量对木质素酶活性的提高也

具有显著影响。由此得出结论: CO2浓度升高使碳降解酶活性增强; 外界环境因素以及实验因素对酶活性的增强也有一定的刺

激作用，而有机碳含量的增加可能与木质素酶的“酶锁”作用有关。总之，CO2浓度升高增加了土壤有机碳量，促进土壤碳循环;

此外，土壤氮含量、实验方法、年平均降雨量以及 CO2浓度增量的影响也不能忽视。
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Effects of elevated CO2 concentration on soil carbon degrading enzyme activity
and soil organic carbon
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Abstract: Elevated atmospheric carbon dioxide ( eCO2 ) concentrations are affecting soil microbial processes． Extracellular
enzymes secreted by microorganisms will mediate soil biochemical reactions，thus affecting soil carbon cycling． However，it
is not clear how the soil carbon degrading enzyme activity included in soil extracellular enzymes and soil carbon content
change when CO2 concentration increases． In this paper，global field experimental data ( 2002—2021) were collected，and
the effects of elevating CO2 concentration on enzyme activity and soil organic carbon were investigated by meta－analysis，
and the relationship between enzyme activity and soil organic carbon was further studied． The results showed that: ( 1) the
activity of cellulase and ligninase under eCO2 treatment was increased by 12．51% and 9．88%，respectively． The organic
carbon content was increased by 8．04%． ( 2) The change of organic carbon content was significantly positively correlated
with the change of ligninase activity ( P＜0．01) ，but not significantly correlated with the change of cellulase activity． ( 3)
Model selection analysis showed that the experimental method had a significant impact in activity of the two enzymes，in
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particular the FACE experiment; Soil organic nitrogen content and mean annual precipitation had significant effects on
ligninase activity enhancement． It is concluded that the activity of carbon degrading enzyme is enhanced with eCO2． External
environmental factors and experimental factors also stimulated the enhancement of enzyme activity，and the increase of
organic carbon content may be related to the“enzyme locking”effect of ligninase． In conclusion，eCO2 increased soil
organic carbon content and promoted soil carbon cycle． In addition，the effects of soil nitrogen content，experimental
methods，mean annual precipitation and the elevation of atmospheric carbon dioxide concentration can not be ignored．

Key Words: elevated CO2 ; cellulase; ligninase; SOC; carbon-climate feedback

人类活动对土地用途的改变以及大量使用化石燃料，导致大气二氧化碳( CO2 ) 浓度急剧增加，根据联合

国政府间气候变化专门委员会( IPCC) 的评估显示，预计在当前高排放情景下，21 世纪末 CO2浓度将达到 630

至 1370 μmol /mol，并可能会导致严重的自然灾害［1］。大气 CO2浓度的升高加速了土壤碳周转，改变了土壤碳

含量和植被生态系统碳平衡［2—3］，影响了土壤碳循环和生态系统的稳定性［4］。虽然土壤有机碳库对大气 CO2

浓度升高的基本响应机制已经相对明确，但其具体响应的程度和速率仍存在不确定性。因此，本文将重点探
讨这种响应的具体表现及其潜在影响。一方面，大气 CO2浓度升高促进植物生长

［5—7］，微生物分泌胞外酶继

而分解植物凋落物中的有机质，从而产生土壤有机碳( SOC) ［4，8］，导致地下生态系统的碳含量增加［9—11］; 另一

方面，碳含量增加促进微生物生长和土壤呼吸［12—14］，从而加速土壤的碳周转，使得土壤中的碳以气体的形式

释放到大气，在一定程度上造成土壤碳含量的损失［15—16］，进一步导致大气 CO2浓度升高
［17］。因此，探究大气

CO2浓度升高对土壤碳循环的影响极其重要。

土壤既是大气 CO2的碳源，也是其碳汇，对气候调节具有重要作用
［18—19］，研究表明全球约有 1400—

1500Gt的碳以有机质形式储存于土壤中［20］，约为陆地植物中有机碳的四倍。土壤微生物分泌的胞外酶对
CO2浓度的变化极度敏感，尤其是作用于碳循环过程的碳降解酶; 碳降解酶可以分为不稳定碳酶( 如纤维素

酶) 和稳定碳酶( 如木质素酶) ，在土壤碳循环中起着至关重要的作用［21—24］，基于此科学家们做了大量的野外

实验以研究 CO2升高对土壤碳降解酶的影响，有研究表明，CO2浓度升高普遍提高了碳降解酶的活性
［25—28］，也

有研究表明，土壤碳降解酶活性变化并不受 CO2浓度升高的影响
［29］。而导致这些不一致情况出现的原因，可

能是土壤深度的改变、地域条件的限制、土壤环境的差异、实验方法的差异［30—33］，例如，随着土壤深度的增加，

降解酶活性逐渐减弱［34］; 土壤的养分、水分条件对酶活性有一定的限制作用［35—36］; 此外，土壤粘粒含量的变

化还可能导致酶活性的差异［37—38］等。
土壤碳降解酶是连接大气 CO2和土壤碳循环的重要介质，其活性变化用于追踪土壤微生物中主要碳源的

变化，鉴定碳在土壤中主要的流失途径［20］，对研究碳含量变化具有重要的参考价值。实验研究表明，CO2浓度

升高下，碳降解酶活性的增强将导致有机碳加速分解［30，32］。然而，也有研究表明，在草原生态类型上，土壤碳
含量随着大气 CO2的增加而增加，而在森林生态系统中，碳含量并不随之发生变化

［39］。由于具体研究背景存
在差异，有必要使用整合分析的方法对已发表的实验研究进行收集再分析。
本文通过整合分析的方法在全球尺度上探寻气候变化对土壤碳的影响，从土壤环境、实验环境等方面综

合研究 CO2浓度升高对酶活性变化的影响，并在此基础上探索酶活性改变与 SOC 变化的关系。目的是探索
CO2浓度升高的背景下纤维素酶、木质素酶活性以及 SOC 的响应机理，以及影响纤维素酶和木质素酶活性变
化的其他因子，试图探究土壤胞外酶活性与 SOC含量变化的潜在关系。

1 材料与方法

1．1 文献检索
本文通过检索 2002年到 2021年的实验研究文献，收集了野外模拟升高 CO2浓度实验条件下与碳循环有
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关的胞外酶( 纤维素酶和木质素酶) 的活性数据。纤维素酶包括葡萄糖苷酶( BG) 、木聚糖酶( BX) 、外切葡聚
糖酶( CBH) ; 木质素酶包括过氧化物酶( PEＲ) 、酚氧化酶( PO) 、多酚氧化酶( PPO) ( 表 1) 。根据以往整合分
析的标准，若原文报道了酶系的两个以上组分酶，则用组分酶的活性之和表示该酶系的活性［20］。文献检索网
站包括中国知网( https: / /www． cnki． net / ) 、Web of Science ( http: / /www．Web of knowledge． com / ) 、谷歌学术
( https: / / scholar．google．com / ) 。英文检索词: “eCO2”OＲ“elevated CO2”OＲ“increased CO2”OＲ“elevated
carbon dioxide”OＲ“enrich CO2”OＲ“increased carbon dioxide”OＲ“CO2”; “cellulase”OＲ“ligninase”OＲ
“glucosidase”OＲ“xylosidase”OＲ“cellobiosidase”OＲ“peroxidase”OＲ“phenol oxidase”OＲ“polyphenol
oxidase”OＲ“enzyme”;“soil”。中文检索词:“二氧化碳”，“升高二氧化碳”，“纤维素酶”，“木质素酶”，“葡萄
糖酶”，“木聚糖酶”，“过氧化物酶”，“酚氧化酶”，“多酚氧化酶”，“酶”，“土壤”等。

表 1 与碳循环相关的酶

Table 1 Enzymes associated with the carbon cycle

酶的分类
Classification of enzymes

酶
Enzymes

酶( 英文)
Enzymes( English)

EC号
Number of EC

功能
Function

简写
Abbreviation

碳降解酶 葡萄糖苷酶 β-1，4-Glucosidase 3．2．1．21 水解纤维素 BG

Carbon degrading enzyme 木聚糖酶 β-1，4-Xylosidase 3．2．1．37 水解半纤维素 BX

外切纤维素酶 β-D-Cellobiosidase 3．2．1．91 水解纤维素 CBH

过氧化物酶 Peroxidase 1．11．1．7 氧化木质素 PEＲ

酚氧化酶 Phenol oxidase 1．10．3．2 氧化木质素 PO

多酚氧化酶 Polyphenol oxidase 1．14．18．1 氧化木质素 PPO

EC是酶学委员会( Enzyme Commission) 制作的酶编号分类法，以每种酶所催化的化学反应为分类基础

1．2 数据筛选
根据本文研究的目的，所筛选的文献须满足以下几个条件: ( 1) 研究实验需为野外实验而非盆栽实验;

( 2) 采样地的地理位置，采样日期，采样地周围的植被信息明确; ( 3) 控制组和实验组之间的植被、土壤类型以
及气候条件一致; ( 4) 研究论文所提供的酶的数据包括实验的平均值、标准差、重复组数; ( 5) 对于多因素( 如
添加氮、升温、干旱等) 控制实验，只选取含有 CO2浓度变化的观测数据( 如对照与仅升高二氧化碳) ; ( 6) 若同
一篇文献报道了多个土壤层的测量数据，只选取为 0—20cm的土壤层。
除了纤维素酶和木质素酶的活性，还收集了每项研究的环境变量数据，包括经度( Longitude ) 、纬度

( Latitude) 、海拔( Elevation ) 、年均降雨量( MAP ) 、年均气温( MAT ) 、土壤类型( Acrisol、Alisol、Cambisol、
Fluvisol、Gleysol、Gypsisol、或 Oxisol) 、土壤 pH、土壤原始有机碳和有机氮含量、土壤黏粒含量; 还记录了模拟
CO2浓度增加的实验方法( Method，FACE: 自由空气 CO2富集实验; OTC: 开顶室实验) 、实验的持续时间( 单
位: a) 、CO2浓度的变化值。
数据一般直接从文献的表格或文本中提取，当数据以图形方式呈现时，使用 Grapher 软件提取数据。有

机碳数据主要是从文献中提取，如若文献未报道，则在作者所在课题组其他成员的文章中查找，或者通过在线

数据库搜集［39］。对于缺失的数据，例如年平均气温( MAT) ，年平均降雨量( MAP) ，根据地理信息( 经、纬度) ，
从WorldClim数据库查询。当土壤的基本理化性质( 如土壤 pH、土壤原始 SOC含量) 报道不完整时，根据实验
的地理信息( 经纬度) 从 Soilgril250中提取。
按上述条件，总共筛选了 2002年到 2021年国内外发表的 32 篇文献报道，记录了 160 余条数据记录( 观

测值) ，根据酶的种类进行样点的标记，共计 32个样点。数据集含有一个总表格，含有 354条数据记录以及各
类碳降解酶; 三个子表格: 纤维素酶，木质素酶以及 SOC，分别含有 101条，62条，30条数据记录。
1．3 数据分析
利用整合分析( Meta analysis) 评估实验模拟升高 CO2浓度对纤维素酶和木质素酶活性的影响，及其对

SOC含量影响［40—44］。首先，通过计算实验组相对于对照组的响应比对数( 记为 lnＲ，整合分析中常用的数据
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处理方法) 量化 CO2浓度升高的影响程度:

lnＲ= ln
�XT

�XC
( ) = ln �XT( ) －ln( �XC ) ( 1)

其中�XT和�XC分别为实验组和对照处理中观测值的算术平均。lnＲ的方差( v) 为:

ν=
ST

2

nT�XT
2
+

SC
2

nC�XC
2

( 2)

nT和 nC作为实验和对照处理的重复次数，ST和 SC分别为实验和对照组的标准差。据此可以计算每个实
验的纤维素酶活性、木质素酶活性、SOC含量的响应比对数及其方差。用总体效应量( 平均效应) 和置信区间
评估实验模拟升高 CO2浓度对纤维素酶和木质素酶活性及 SOC 含量的影响; 用模型选择方法评估影响它们
变化的因素。
具体用 Ｒ语言 metafor程序包中的 rma．mv函数进行整合分析。rma．mv 函数是多变量多水平的整合分析

方法［45］，可以用来计算总体效应及其置信区间，其中效应值( lnＲ) 及其方差为输入量，并通过函数中的
“random”参数指定文献编号为随机因素［44］，用 summary函数查看模型的结果。用公式 100× elnＲ－1( ) 把总体
效应及其置信区间转换为百分比。这样总体效应量反映了 CO2浓度升高下酶活性以及 SOC 含量变化的百分
比，置信区间反映了它们变化的显著程度。如果置信区间包括零，认为 CO2浓度升高对这三个量没有显著影

响; 相反，如果它不包括零，则认为有显著影响，其中大于零表示它们增加，小于零则表示减少。用 Ｒ 语言
glmulti程序包进行模型选择，将数据集中的环境因子和实验变量: 实验方法( Method ) 、CO2浓度的增值

( eCO2 ) 、土壤平均深度( Depth) 、土壤原始总氮含量( STN) 、土壤粘度( Clay) 、土壤原始有机碳含量( C．SOC) 、
实验周期( Duration) 、经度( Latitude) 、年均降雨量( MAP ) 、年均气温( MAT) 、土壤酸碱度( pH) 、土壤类型
( Soil．type) 作为模型参数，使用的 Ｒ 语言中的 ggplot2、metafor、rJava、glmulti 等作图、数据分析包，并用
“Akaike”模型权重评估升高 CO2浓度下这些变量对酶活性变化的影响程度，并设定 0．8 为临界值以区分重要

的变量［46］。

图 1 CO2升高总体上对纤维素酶、木质素酶活性，土壤有机碳含

量的影响

Fig．1 The overall effect of eCO2 on cellulase、ligninase activity，

and organic carbon content

误差线代表 95%的置信区间，* 代表总体效应的显著性; ＊＊＊: P

＜0．001; ＊＊: P＜0．01; * : P＜0．05

由于本文的研究旨在研究大气 CO2浓度升高下酶活性的变化，针对 SOC 含量变化的数据较少，做模型选
择时容易导致过拟合的现象，因此分析 SOC含量的变化时，本文通过线性拟合的方法分析有机碳含量和酶活
性变化之间的相关性，并通过 rma．mv函数找出对有机碳含量变化有显著影响的变量，以此探讨大气 CO2浓度

升高下，影响 SOC含量变化的潜在机制。

2 结果

土壤有机氮含量和平均降雨量是影响木质素酶活

性的重要环境因子。土壤有机氮作为重要的营养来源，
能够促进微生物的生长和代谢活动，进而影响木质素酶

的表达和活性。同时，降雨量通过调节土壤湿度，间接
影响土壤微生物的活性和土壤酶的功能。在自由空气
CO2富集( FACE) 实验中，持续的 CO2浓度升高环境增

强了植物的生长和土壤有机质的积累，与土壤有机氮和

水分状况的变化相结合，共同作用于酶的活性变化。总
体上，CO2浓度升高使得纤维素的酶活性增强了 12．51%
( P＜0．001) 、木质素酶的活性提高了 9．88% ( P＜0．05) 、
SOC含量增加了 8．04%( P＜0．01) ( 图 1) ，这表明 CO2浓

度升高对 SOC 含量的总体影响概览，展示了纤维素酶
和木质素酶活性对 SOC含量变化的综合效应。模型选
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择结果显示揭示了不同环境和实验条件对酶活性的差异化影响: 实验方法和 CO2浓度的增值对纤维素酶活性

的影响最为显著，而土壤有机氮含量和年均降雨量则是影响木质素酶活性的关键因素( 图 2) 。鉴于不同实验
方法对两种酶活性的显著影响，本研究进一步计算了其效应值，以明确这些实验方法在提高 CO2浓度条件下

对纤维素酶和木质素酶活性的具体影响。

图 2 CO2浓度升高下，不同的变量因子对纤维素酶活性、木质素酶活性变化的重要性程度

Fig．2 Under the eCO2，with the sum of Akaike weights，ranking the importance of different variable factors on cellulase activity，ligninase

activity

实验方法; CO2变化量; 土壤黏粒含量; 土壤有机氮含量; 原始土壤有机碳含量; 实验周期; 纬度; 经度; 年平均温度; 年平均降雨量; 土壤酸碱

度; 土壤类型

图 3 不同等级年降雨量与木质素酶活性的关系

Fig．3 Ｒelationship between amount of different-class MAP and

Ligninase Activity

本研究发现年降雨量为 500—1000mm 时，年降雨
量的增加显著提高了土壤木质素酶活性。此外，通过线
性回归分析，进一步确认了降雨量在 500—1000mm 时
与木质素酶活性之间存在正相关关系( 图 3，图 4) 。这
表明在 CO2浓度升高的背景下，一定程度的年降雨量的

增加可能是提高木质素酶活性的重要环境因子。研究
结果显示，自由空气 CO2 富集实验 ( Free air CO2

Enrichment，FACE) 对纤维素酶和木质素酶的活性均有
增强作用( P＜0．05) ，而开顶式实验( Open-top chamber，
OTC) 对木质素酶活性并无显著影响( 图 5) 。

通过 SOC含量变化的数据和酶活性变化的线性拟
合分析，可以发现在 CO2浓度升高下，木质素酶活性变

化却与 SOC 含量变化呈正相关，而纤维素酶活性变化
与 SOC含量变化之间没有关系( 图 6) 。然而 SOC 的数
据记录仅有 30 条，所涉及的实验研究仅为 13 篇，数据
量较小，对其做模型选择分析可能出现过拟合的现象，
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图 4 年降雨量与木质素酶活性变化的线性关系

Fig．4 Linear relationship between Mean annual precipitation

and lignin enzyme activity

因此通过 rma．mv 函数计算其他因子对 SOC 含量变化
的影响。由于实验方法、CO2浓度的增量、土壤有机氮
含量、年平均降雨量对酶的活性变化都有影响，因此在
rma．mv函数计算中将这四个变量作为参数，求各个参
数对 SOC含量变化的效应值。结果显示，唯有实验方
法中的 FACE实验对 SOC含量变化有显著影响( 图 6) 。
该图针对不同实验方法如 FACE和 OTC，详细分析了它
们对 SOC 含量变化的具体影响，并探讨了酶活性与
SOC含量之间的线性关系。这种分层分析帮助本研究
更准确地理解在不同实验条件下，环境变量如何影响土

壤有机碳的存储和循环。

图 5 不同实验方法对纤维素酶活性和木质素酶活性变化的影响

Fig．5 The effects of different experimental methods on cellulase activity and ligninase activity

FACE: 自由空气 CO2富集实验; OTC: 开顶室实验

3 讨论

3．1 CO2浓度升高对纤维素酶和木质素酶活性的影响

植物残体在土壤中的分解过程通常有两个阶段: 第一阶段，主要包含可溶性有机化合物和部分易分解的

有机化合物的植物残体被快速矿化，如淀粉，糖类，纤维素等［47—48］; 第二阶段，植物残体分解变缓，其中主要包

含木质素、蜡质等有机物以及未被分解的残体。在碳循环过程中: 纤维素酶参与相对不稳定的碳库( 即纤维
素) 的分解，木质素酶参与分解相对稳定的碳库( 即木质素) ［49］。因此在 CO2浓度升高下，植物的光合作用加

速，产生更多的植物残体，提供大量不稳定碳，刺激微生物分泌大量的纤维素酶，纤维素酶活性增强［50］，并随

着土壤不稳定碳的消耗殆尽，CO2的持续通入激发土壤层中的稳定碳的分解，导致催化土壤木质素的分解酶

活性增强。本研究认识到，植被类型及其管理方式如施肥、灌溉和耕作等，对土壤酶活性具有重要影响。不同
植被类型可能因其特有的根系分泌物和凋落物组成差异，导致土壤微环境和微生物活性的变化，进而影响酶

活性。在未来的研究中，将重点分析这些因素如何具体影响纤维素酶和木质素酶的活性。此外，还计划通过
实验设计控制和变化这些管理方式，以详细探究它们对土壤碳循环过程中酶活性的具体作用机制。这将有助
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图 6 不同的实验方法对 CO2浓度升高下有机碳含量变化的影响以及有机碳含量和纤维素酶活性，木质素酶活性变化的线性关系

Fig．6 The effect of different experimental methods on the change of SOC under eCO2，The linear relationship between SOC and cellulase

activity，the linear relationship between SOC and ligninase activity

y= 0．02254+0．24066x，Ｒ= 0．72，P＜0．01，n= 17; lnＲ-SOC表示有机碳含量; lnＲ-enzyme activity表示纤维素酶活性( 红色) 以及木质素酶活性

( 绿色) 变化阴影部分代表 95%的置信区间

于更全面地理解大气 CO2浓度升高对土壤碳动态的影响。

模型选择的结果显示实验方法对两种酶活性增强均有显著影响，通过对比两种实验方法发现 OTC 实验
周期较短，不能连续通入 CO2，还与外界的土壤环境有一定的隔离，存在着根部屏障

［51—52］，因此推测在一定程

度上 OTC实验影响植物的生长发育，短周期的实验研究对纤维素酶活性的影响明显，而难降解的木质素则需
要更长的周期才可被分解［20］，因此在 OTC 系统中木质素酶活性变化不显著。此外，在总计 32 篇的文献报道
中包含 OTC实验的研究仅占 11 篇，而 FACE 实验的文献量约为 OTC 实验的两倍，在数据统计上有一定的
误差。
3．2 环境变量对酶活性变化的影响
有实验研究表明，土壤微生物对土壤氮敏感，实验中添加氮给予了土壤一定的养分，并需要更多的碳以满

足自身的生长发育，因此添加氮不仅促进了碳降解酶活性的增强，还将导致土壤中的不稳定碳库含量增加，减

少稳定碳库的碳含量［53］。氮作为植物生长的营养元素，氮含量的多少直接影响植物的生长发育，CO2浓度升

高和氮含量增加的相互作用，不仅促进着凋落物分解、刺激着微生物生长，还会提高酶的活性、土壤有机质的
矿化、并加速稳定碳库的分解，在一定程度上影响有机碳的固存，对土壤微生物群落有显著影响［54］。

本文收集的实验文献中 CO2浓度的增量范围在 70—400μmol /mol，其浓度变化将导致植物的氮含量变化

以及影响植物对氮素的利用［55］，并有实验研究表明，适当地增加 CO2浓度将有助于植物叶片对氮素的吸收，

从而促进光合效率［56］，而高浓度的 CO2将会影响植物对氮素的利用，形成氮限制，从而减弱光合作用，影响酶

的分泌以及其活性变化［57］。

年平均降雨量主要通过影响土壤的含水量来作用，研究表明，降水格局的改变通过增加土壤水分，进而影

响生态系统并加速土壤中各种营养物质的溶解，从而提高土壤中有机碳含量［58］; 也有文献研究表明，含水量

增加将导致根生物量减少［59］，进而影响根部微生物对土壤中碳氮磷的利用。例如，降雨量增加会提高土壤中
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的氮矿化速率，从而增强微生物对氮的利用效率，这种变化可能导致土壤中碳氮比例的调整，间接影响土壤酶

的活性变化［60—61］，此外，随着降雨量的增加，土壤氧化酶( 如木质素酶) 活性显著增强，SOC 含量也明显增加，
这表明降雨量在调节土壤碳动态中起着重要作用［62］; 有研究显示，eCO2 和增加降雨的共同作用可能对某些
酶活性产生负面影响，这可能与实验设置和具体生态系统特征有关［30］。具体而言，降雨量的增加可能通过以
下几种途径影响木质素酶活性: ( 1) 提高土壤湿度，增强微生物活动，促进木质素酶的分泌; ( 2) 通过改变土
壤的氮矿化速率，影响微生物对氮的利用，从而调节酶的活性; ( 3) 增加土壤有机质的溶解度，提供更多的底
物供酶作用。通过这些途径，降雨量多的地方土壤的木质素酶活性对 CO2升高的响应更强。本研究的新发现
表明，CO2浓度升高不仅增加了纤维素酶和木质素酶的活性，同时也显著提高了土壤有机碳含量。此外，通过
详细分析降雨量和土壤有机氮含量对酶活性变化的影响，本研究发现这些环境因子在不同生态系统中的作用

存在显著差异。这些结果有助于加深对 CO2浓度升高对土壤酶活性和碳循环影响的理解，提供了新的视角和

理论依据。在本研究中，虽然数据显示年降雨量为 500—1000mm时酶活性的变化显著，但是还缺乏大量数据
的支撑。

图 7 CO2浓度升高下，木质素酶以及其主要组分的活性变化

Fig．7 The activity of ligninase and their main components

changed under eCO2

PO: Phenol oxidase，酚氧化酶; PPO: Polyphenol oxidase，多酚氧化

酶; PEＲ: Peroxidase，过氧化物酶; 括号里的数代表酶的观测组数

3．3 CO2浓度升高对有机碳含量的影响

在 CO2浓度升高的背景下，有机碳含量呈现显著上升的趋势，由于碳降解酶介导着土壤碳循环
［21］，纤维

素酶主要分解不稳定的碳，而木质素酶分解稳定的碳，因此从碳降解酶的角度出发，认为有机碳含量增多可能

有以下几点原因:

CO2浓度升高刺激植物生长发育，产生大量凋落物，当大量的凋落物进入土壤后，首先形成不稳定的易降

解的有机碳，由纤维素酶的水解作用分解，使得大量有机碳分解并释放出碳，为微生物提供生长发育所需要的

能量［20，63—65］，而木质素酶活性的变化与有机碳含量变化呈正相关可能是由于木质素酶将难降解的木质素解

聚［44，66—67］，随后，这些分解产物可能参与更复杂的化学和微生物作用，最终转化为土壤腐殖质。腐殖质的形
成是一个涉及有机物质降解和复杂化学过程的综合结果，这一过程通常涉及土壤有机质与无机颗粒( 如粘土

矿物和氧化物) 的相互作用，而非简单的与‘无机复合体’结合。
在本研究中，木质素酶分为酚氧化酶，多酚氧化酶以及过氧化物酶，其中只有酚氧化酶活性增强最为显著

( 图 7，P ＜0．0001) ，而当年降雨量达到一定程度时，该地区土壤水含量增加，易形成厌氧环境［58］，而在厌氧环

境中，酚氧化酶将充当"酶锁"的作用［68］: 通过氧化含酚
化合物从而抑制水解酶的活性［69—71］，进而抑制有机碳

的分解，并且酚氧化酶还能够将土壤中的芳香族化合物

氧化成醌类，与土壤中的蛋白质、糖类等物质反应生成
复杂的有机物［64，72—73］，从而在一定程度上提高有机碳

的稳定性。此外，也有研究发现酚氧化酶活性的增强有
利于减缓土壤有机质的矿化速度［74］，抑制有机碳的分

解，在一定程度上增加有机碳含量。

尽管有机碳含量与木质素酶活性呈现正相关，表明

木质素酶的活性增强可能促进了有机碳的积累，这初看

似乎与木质素酶的‘酶锁’作用相矛盾，后者理论上应
减少有机碳的分解。然而，这种表面上的矛盾实际上揭
示了一个更复杂的相互作用机制: 在 CO2浓度升高的环

境下，木质素酶的‘酶锁’作用可能有助于保持部分有
机碳的稳定，而同时植物生物量的整体增加导致总体有

机碳输入量增多，这不仅促进了木质素的分解，也增加

了土壤中的有机碳储存。此外，高 CO2条件下植物生物
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量的增加为微生物活动提供了更多的基质，进一步复杂化了土壤中的碳动态。

4 结论展望与不足

总体而言，CO2浓度的升高普遍提高了纤维素酶和木质素酶的活性，促使有机碳含量增加; 具体而言，CO2

浓度升高刺激植物生长并产生大量凋落物，给予土壤更多的养分以及有机碳，促进纤维素酶和木质素酶的活

性增强，与此同时，纤维素酶的水解作用催化着有机碳分解，加速土壤不稳定有机碳的流失。本研究观察到随
着 CO2浓度升高，土壤中木质素酶的活性有所增强。本研究数据显示，尽管通常预期木质素酶活性的增加会
加速有机碳的分解，但实际上有机碳含量也出现了增加。这表明在特定的实验条件下，木质素酶可能通过尚
未完全了解的机制影响有机碳的循环。未来的研究应进一步探索木质素酶活性增强与土壤有机碳含量变化
之间的关系，并且需要对可能涉及的生物地球化学过程进行更深入的研究。同时，大量的研究也表明 CO2浓

度升高，带来的间接环境变化以及实验时的土壤环境、地理环境以及人为因素带来的影响也不能忽视，这些因
素与气候变化一同影响着土壤生态系统酶活性以及 SOC含量的变化。说明在 CO2浓度升高下土壤碳降解酶

在调控土壤碳循环中具有关键作用，对 SOC的分解具有一定的限制作用。
CO2浓度升高影响土壤对碳的固定，本文的研究结果也为气候变化有利于土壤固碳提供一定的理论依

据。但是还应该考虑肥料的大量添加以及氮沉降等人为影响对土壤碳固存的影响，以及 CO2浓度升高和氮沉

降的交互影响［36］。因此，在土壤碳的研究上还需要从环境因子的交互性影响深入探讨; 另一方面，FACE系统
被认为是最接近自然的一种模拟大气气体浓度增加对生态系统影响的研究平台，但建设成本高，因此还需要

更多低成本的 FACE系统建设技术［75］，通过模拟实验的方法可以有效观测土壤对气候变化的反馈，并在此基
础上延长实验周期，将各种环境因素均纳入实验系统，通过完善 FACE 实验以探索气候变化对地下生态环境
的长期影响，以期模拟出更加精准的实验结果，以预测未来土壤生态系统的响应以及反馈。然而，本文的研究
仅在已发表的实验研究的基础上，文献数量有限，局限性强，还需要通过更多的实验检验: 延长实验周期，控制

环境变量，考虑微生物的季节节律，纳入土壤营养水平等，以预测气候变化对土壤碳循环的长期动态影响，以

及土壤环境对气候变化的具体响应、反馈。此外，本文研究中使用的数据量有限，所用的统计方法并不能解释
每一个环境因子以及实验因子对酶活性变化以及有机碳含量变化的具体影响，因此，还应该多学习不同的统

计学方法，使得研究内容不局限于研究方法，可以更加全面高效的探索环境变化对生态系统的影响。未来研
究中还将寻求扩大样本量，以便更准确地验证和深化本研究的发现。通过集成更多的数据和采用更先进的统
计分析技术，本研究期待能够提供更全面的关于 CO2浓度升高对土壤碳循环影响的理解。
本研究的新发现揭示了 CO2浓度升高对土壤碳降解酶活性和有机碳含量的显著影响。本研究发现，CO2

浓度升高不仅增加了纤维素酶和木质素酶的活性，同时显著提高了土壤有机碳含量。这一发现为碳降解酶在
CO2浓度升高背景下的动态变化机制提供了新的视角。此外，通过详细分析降雨量和土壤有机氮含量对酶活
性变化的影响，本研究发现这些环境因子在不同生态系统中的作用存在显著差异。这些结果不仅加深了对
CO2浓度升高对土壤酶活性和碳循环影响的理解，还为未来的土壤碳动态研究提供了理论依据。总之，本研
究的新发现和新认知有助于科学家和研究人员更全面地理解气候变化背景下土壤碳循环的复杂性。通过揭
示 CO2浓度升高对土壤碳降解酶和有机碳含量的影响机制，本研究为制定更有效的环境保护和碳管理策略提

供了科学支持。这不仅丰富了现有的科学知识体系，也为应对未来的气候变化挑战提供了重要的参考依据。
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